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APPENDIX A 


Aligned_sequences : 2 
1 : Yoshinaga_2 

Matrix :~EBLOSUM62 
Gap_penalty: 10.0 
Extend_penalty : 0.5 

Length: 316 

Identity: 112/316 (35.4%) 

Similarity: 112/316 (35.4%) 
Gaps: 204/316 (64.6%) 

Score: 566.0 


Yoshinaga_2 

Ling_7 

Yoshinaga_2 

Ling_7 

Yoshinaga_2 

Ling_7 

Yoshinaga_2 

Ling_7 

Yoshinaga_2 

Ling_7 

Yoshinaga_2 

Ling_7 

Yoshinaga_2 

Ling_7 


1 MLRRRGSPGMGVHVGAALGALWFCLTGALEVQVPEDPWALVGTDATLCC 50 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

1 ALE VQVPE D PWALVGT DAT LCC 2 3 

51 SFSPEPGFSLAQLNLIWQLTDTKQLVHSFAEGQDQGSAYANRTALFPDLL 100 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

24 SFSPEPGFSLAQLNLIWQLTDTKQLVHSFAEGQDQGSAYANRTALFPDLL 73 

101 AQGNASLRLQRVRVADEGSFTCFVSIRDFGSAAVSLQVAAPYSKPSMTLE 150 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

74 AQGNASLRLQRVRVADEGSFTCFVSIRDFGSAAVSLQVA 112 

151 PNKDLRPGDTVTITCSSYRGYPEAEVFWQDGQGVPLTGNVTTSQMANEQG 200 

113 112 

2 01 LFDVHSVLRWLGANGTYSCLVRNPVLQQDAHGSVTITGQPMTFPPEALW 250 

113 112 

251 VTVGLSVCLIALLVALAFVCWRKIKQSCEEENAGAEDQDGEGEGSKTALQ 300 

113 112 

301 PLKHSDSKEDDGQEIA 316 

113 112 
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